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Lernziele 

Kenntnis der klassischen epidemiologischen Modelle und der von ihnen verwendeten 

Kennzahlen zur Beschreibung des Verlaufes einer Epidemie. 

Überblick über Vor- und Nachteile Individuen-basierter Modelle im Vergleich zu 

Populationsmodellen. 

Grundkenntnisse der Auswertung naturwissenschaftlicher (Simulations-)Experimente. 

 

Lerninhalt 

Simulation und Modellierung der Ausbreitung von Infektionskrankheiten in einer Population 

mit 

− diskreten dynamischen Systemen (aka Differenzengleichungen) 

− kontinuierlichen dynamischen Systemen (aka Differentialgleichungen) 

− zellulären Automaten 

− Individuen-basierten Modellen 

Simulation des Einflusses von Präventions- und Interventionsmaßnahmen auf die Ausbreitung 

einer Epidemie. 

Auswertung und Visualisierung von Simulations-Experimenten. 
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